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Los mecanismos que permiten que los peces euriter-
males compensen las variaciones estacionales, cons-
tituyen un factor de relevancia para el manejo efi-
ciente de la industria acuicola. El cultivo de peces, en
regiones que exhiben largas fases con alternancias
sustantivas en la temperatura y fotoperiodo, demanda
el conocimiento de los aspectos moleculares que con-
forman las respuestas adaptativas. En particular, por-
que durante la estacién fria los peces disminuyen no-
tablemente la velocidad de crecimiento.

Para aproximar el estudio de los mecanismos que
determinan el proceso de aclimatizacién hemos estu-
diado al pez Cyprinus carpio. En consonancia con
nuestra hipotesis de trabajo que sostiene que la acli-
matizacion del ectotermo se conforma a través de una
reprogramacién coordinada que compromete conmu-
taciones en la expresion génica, hemos observado
que en efecto, existen diferencias notables en la ex-
presion de genes nucleolares, situacién que repre-
senta la disminucién de la biogénesis de ribosomas y
la consecuente caida de la sintesis proteica en invier-
no. Complementariamente, se han detectado cambios
cuantitativos y cualitativos en la biosintesis de pro-
teinas que acontece en el higado de la carpa. Por otra
parte, las caracteristicas fenotipicas asociadas a re-
programacion de la expresion génica en distintos teji-
dos de la carpa, se revierten cuando se administra in-
sulina a peces aclimatizados a invierno.

Parece apropiado concebir que los sistemas espe-
cializados del ectotermo euritermal no se compensan
independientemente frente a la modificacién de la
temperatura ambiental, sino que configuran una res-
puesta global de ajuste a las condiciones de verano o
invierno. En consecuencia postulamos que el proceso
implica integracion sensorial directa o indirecta a tra-
vés del eje hipotalamo hipofisiario, desde donde se
_generarian ‘“mandatos moleculares™ para enfrentar la
coordinacion de la respuesta al estimulo ambiental.

En este contexto estudiamos la expresion del gen
de prolactina en hipéfisis de carpas aclimatizadas a
inviemno y verano. El contenido de prolactina se de-
terminé por inmunocitoquimica utilizando un anti-
cuerpo especifico preparado con un conjugado pepti-
dico que contenia una secuencia de 15 aminoécidos
de la estructura primaria de prolactina de carpa. La
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transcripcion se evalud con una sonda que contenia la
secuencia de los nucle6tidos 2041-2064 del exon V
del gen de prolactina de carpa. La hibridacion in situ
reveld, en verano, una notoria transcripcioén de pro-
lactina. En cambio durante el inviemo, la transcrip-
cién era escasamente visible. Concurrententemente
la inmunocitoquimica distinguid, en la rostral pars
distalis de pituitarias de carpas aclimatizadas a vera-
no, un elevado contenido de la hormona. De modo
contrario, en inviemno, las células de la rostral pars dis-
talis exhibian un nivel de hormona muy bajo. Experi-
mentos de aclimatacion sugieren que la regulacién de la
expresion génica de prolactina, si bien parece estar mas
determinada por el cambio de temperatura, esta tam-
bién afectada por el fotoperiodo.

La expresion de prolactina, como la de hormona
de crecimiento y somatolactina en teleosteos, parecen
estar moduladas por un factor de transcripcion, el factor
Pit-1, miembro de la familia POU implicada en el con-
trol del desarrollo en mamiferos. En efecto, Pit-1 esta
presente en peces y podria ser determinante en la ex-
presion de hormonas comprometidas en la articula-
ciéon molecular de la respuesta compensatoria a cam-
bios ambientales.

Para estudiar Pit-1 de carpa se eligieron dos oligo-
nucledtidos contenidos en una localizacién altamente
conservada del dominio POU. Por amplificacién por
PCR se generé una sonda de 93 pb que en una hibri-
dacion en Northern blot, reconocid especificamente
bandas de RNA proveniente de hipofisis de carpa de
verano. Esta sonda se utiliz6 para rastrear una biblio-
teca genomica de carpa y otra, de cDNA de hipéfisis
de carpa. Existen varios recombinantes que parecen
contener las secuencias de Pit-1. En particular, un re-
combinante proveniente de la biblioteca genémica.

La obtencion de genes de Pit-1 permite el estudio
de su transcripcién durante el proceso de aclimatiza-
cion y comprender su modo de regulacion. De este
modo, ampliamos el conocimiento existente sobre el
sistema de transducci6n de las seiiales fisicas del am-
biente a una cascada molecular que responde articu-
ladamente y que afecta el desarrollo de peces de inte-
rés comercial. (Financiado por Grants FONDECYT
1940845 e ICGEB GE/GL0/90/004, DID UACH
1330-2-09).
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